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1. ОРГАНИЗАЦИЯ И КОНТРОЛЬ САМОСТОЯТЕЛЬНОГО ОБУЧЕНИЯ ПО ПРЕДМЕТУ
Фундаментальная наука геномики и биоинформатики называется генной инженерией. Объектами исследования генной инженерии являются вирусы, бактерии, грибы, животные и растительные клетки человека. Генная инженерия — это отдельная ветвь молекулярной биологии, основная цель которой — по-новому объединить генетическую информацию клетки и размножить их для получения новых веществ для человека и животных. С помощью методов генной инженерии можно переносить гены человека и животных в микроорганизмы и синтезировать необходимые вещества. Такая технология важна в медицине, сельском хозяйстве и промышленном производстве.

Согласно учебному плану, утвержденному 30 августа 2022 года, общее количество часов, отведенных на науку, составляет 120 часов для очной формы обучения, из них 60 часов (30 часов лекционных, 30 часов практических) и остальные 60 часов являются лекционными (40%) и выделяются как самостоятельное образование. Предметы, которые должны быть освоены по общенаучным требованиям, перечислены в таблице ниже (таблица 1).
1-таблица
Темы, которые учащиеся должны изучить из предмета «Основы геномики и биоинформатики»

	№
	ТЕМЫ

	1
	Введение в основы геномики.

	2
	Строение и свойства нуклеотидов.

	3
	Основные структуры ДНК.

	4
	Генетическая рекомбинация.

	5
	Геномика, протеомика и метаболомика.

	6
	Понимание гена и концепции гена.

	7
	Геномика вирусов и фагов.

	8
	Устойчивость вирусов к внешним факторам окружающей среды.

	9
	Транскрипция, трансляция и синтез белка.

	10
	Молекулярные маркеры.

	11
	Структура генома.

	12
	Геномная классификация прокариот.

	13
	Структура генома эукариот.

	14
	Анализ генома на уровне ДНК.

	15
	Эпигеномика.

	16
	Медицинская геномика.

	17
	Картографические программы.

	18
	Введение в биоинформатику.

	19
	Современные информационные базы.

	20
	Сравнение биологических последовательностей.

	21
	Методы предсказания генных структур.

	22
	Молекулярная филогенетика.

	23
	Типы нейронов.

	24
	Роль биоинформатики в изучении геномики.


Количество часов, отведенных на эти предметы в заочной форме обучения (табл. 2)

Таблица 2

Объем часов, отведенных на заочную форму обучения по «Основы геномики и биоинформатики» согласно учебному плану
	Тип занятия
	Отведенные часы

	
	Очная 
	Вечерная
	Заочная  
	2-высш.об.

	Лекция
	30
	18
	4
	4

	Самостоятельное образование
	60
	84
	112
	112

	Практические занятие
	30
	18
	4
	4

	Всего
	120
	120
	120
	120


3-таблица
Тематика очного обучения в аудитории по предмету
	№
	ТЕМЫ
	Отведенные часы

	
	
	Очная
	Вечерная
	Заочная
	2-высш.об.

	1
	Введение. Цель науки геномики и биоинформатики, задачи, методы изучения и история возникновения.
	2
	2
	2
	2

	2
	Типы ДНК и РНК, строение, функции и некоторые свойства.
	2
	2
	
	

	3
	Транскрипция, трансляция и синтез белка.
	2
	
	
	

	4
	Ген. Структура генов, разнообразие геномов и их структура.
	2
	2
	2
	2

	5
	Понимание гена и концепции гена, аллеля и альтернативных признаков.
	2
	
	
	

	6
	Молекулярные маркеры.
	2
	2
	
	

	7
	Анализ генома на уровне ДНК.
	2
	
	
	

	8
	Эпигеномика. Понимание эпигенома и эпигенетики.
	2
	2
	
	

	9
	Медицинская геномика
	2
	2
	
	

	10
	Фармакогеномика.
	2
	
	
	

	11
	Роль геномики в лечении инфекционных, наследственных и онкологических заболеваний.
	2
	
	
	

	12
	Роль биоинформатики в изучении геномики.
	2
	2
	
	

	13
	Картографические программы, программы для изучения филогенетических деревьев генов.
	2
	2
	
	

	14
	Важность алгоритмических программ в полном разгадывании генома человека.
	2
	2
	
	

	15
	Будущее биоинформатики и геномики, банка генетической информации.
	2
	
	
	

	Всего: 
	30
	18
	4
	4


4-таблица

Темы самостоятельных работ

	№
	Темы
	Часы самостоятельных работ

	
	
	Очная
	Вечерная
	Заочная
	2-выс.обр.

	1
	Геном человека.
	6
	10
	8
	8

	2
	Генный банк.
	6
	10
	8
	8

	3
	Синтез белка.
	8
	10
	8
	8

	4
	Получение трансгенного животного.
	8
	10
	8
	8

	5
	Современное лабораторное оборудование.
	8
	10
	8
	8

	6
	Подходы к полногеномной генной и клеточной терапии.
	8
	12
	8
	8

	7
	Отображение QTL и LD.
	8
	12
	8
	8

	8
	Генные маркеры и их основания у растений.
	8
	10
	8
	8

	9
	Эпигеномика. Понимание эпигенома и эпигенетики.
	-
	-
	8
	8

	10
	Медицинская геномика. Фармакогеномика. Роль геномики в лечении инфекционных, наследственных и онкологических заболеваний.
	-
	-
	8
	8

	11
	Роль биоинформатики в изучении геномики.
	-
	-
	8
	8

	12
	Картографические программы, программы для изучения филогенетических деревьев генов.
	-
	-
	8
	8

	13
	Важность алгоритмических программ в полном разгадывании генома человека.
	-
	-
	8
	8

	14
	Будущее биоинформатики и геномики, банка генетической информации.
	-
	-
	8
	8

	
	ВСЕГО: 
	60
	84
	112
	112


В аудитории лекции проводятся в форме ознакомительных лекций в лекционные часы, отведенные профессорами, а темы, которые должны быть усвоены по остальной части предмета, осваиваются студентами вне аудитории как самостоятельное обучение. оценивается как рубежный контроль в порядке, определяемом преподавателем, в тестовой (с использованием платформы Hemis), письменной, устной и других формах. Кроме того, в целях развития творческих способностей студентов и умения внедрять в учебный процесс новые педагогические технологии каждый студент добровольно выбирает из предмета отдельную тему, представляет тему и защищает ее, что оценивается преподавателем.
При подготовке самостоятельной работы студента с учетом особенностей конкретной темы рекомендуется использовать следующие формы:
- изучать главы и темы учебников и учебных пособий;
- освоение частей лекции по раздаточному материалу;
- работа с автоматизированными системами обучения и контроля;
- постоянный контроль знаний через самооценку;
- работа над главами и темами науки;
- изучение и анализ литературы по предметам, работа над дополнительной литературой и их изучение;
- изучение новых педагогических технологий, оборудования, процессов и технологий;
- углубленное изучение отдельных глав и тем науки в связи с выполнением научно-исследовательской работы студентов;
- учебные занятия с использованием активного метода обучения;
- дистанционное (дистанционное) обучение.
Темы самостоятельного обучения, предназначенные для студентов, приведены в таблице (табл. 4).
Предметы самостоятельного обучения даются обучающимся в течение семестра по установленному расписанию и оцениваются в виде теста с использованием платформы дистанционного обучения, т.е. платформы Hemis, а в течение ПК письменно или устно.
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